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Меня	интересуют	принципы	пространственной	организации	белков	и	механизмы	их	сворачивания.
В	первую	очередь	это	касается	мембранных	белков	и	рецепторов,	таких	как	G-белоксопряжённые
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которую	всегда	приходится	делать	теперь.
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